HIV-1/SIVcpz

Amino Acids

i ntranol ecul ar
di sul fi de bondin

R .S-P.-SED-NLI----.LP.
e .S P.PS-ED--NLI----.LP.
- 'SP -S-ED--DLI----.LP.

| - -| rev cds -> exon exon

B. FR. HXB2 MEPD. . PRLEPV\KHPGSQDKTACT NCYCKKCCFHCQVCFI TKALG SYd?KK RRQQR I?AH QNSQT! HQA\SLSKQD TS. QPR GD. PTGPKE$KKKVERETETDPFD$
CONSENSUS A -d---. nk ?---1n-G P.-snKD--npip---.iP.-tQ-?.s---€-S----- SKa- - - R- ?-
A. KE. @3- CXC- CG -D---. S P.-SKD-NIQ--.IP.-TQ-V.
A. SE. SE6594 -D--... ..-TR—-.GP.-SNKD-NPI----.IP.-TQ--.
A. SE. SE7253 -D---... R .-TP.-S-KD--NPI P---. I P.-TQ - V.
A. SE. SE7535 -D---. .. . -K---.GP.-SNKD--NPI QR S. | P.-TQ - | .
A. SE. SE8131 -D---. .. e .GIP.-S-KD--DPI P--S. 1 P. PAQ - | .
A. SE. SE8538  ----- .-K---.GIP.-G\KD--NPI P--S. -P. -TQ - | .
A. SE. SE8891 -D--- e .-TP.-S-KD--NPVP--S. I P. - AQ - -.
A. UG 92UG037 -D--- ..-KP--.GIP. -SNKD--NPI P---. | P. RTQ - -.
A UG W55 - ..-KP--.GPP. -G KD--TLI P---.LP.-SQ RV.
A UG UR73A -D--. ..-S--.GIP.-SNKD--NP| P---. I P.-TQ - |.
A. UG UR75A Y S NI VA TP NK- oo - YooTeo NG ooomme- oo Ke-- - TP.-CONKD--NPI P---. | P. - TQ - V.
CONSENSUS B .. v A
B. AU. MBC18 --
B. AU. MBC200

B. AU. MBC925 LA

B. AU. MBCC54

B. AU. MBCC98 S

B. AU. MBCD36 S-.

B. CN. RL42 AL

B. DE. D31 LA

B. DE. HAN LS.

B. ES. 89SP061 A

B. GA. OYI LA

B. GB. CAML LA

B. GB. MAI

B. NL. ACH3202A21 LA

B. TW 9

B. US. 92US657. 1 .S

B. US. AD8

B. US. BCSG3

B. US. CDCA452 LS.

B. US. DH123 LA

B. US. JRCSF LS.

B. US. JRFL .S

B. US. MNCG . AP.

B. US. NC7

B. US. NY5CG LA

B. US. P896 .S

B. US. RF

B. US. RIS4- 15 LA

B. US. SC LA

B. US. SF2 LA

B. US. WC001 LA

B. US. WVEAU160

B. US 7 LS.

B. US. YU2 .. . .
CONSENSUS C ? S . . ps-ed--nli----.Lp.

C. BR. 92BR025 S .S P.PS-ED--NPI P---. LP.

C. BW 96BW1B22 S .S P.PS-ED--NLI----.LP.

C. BW 96BW402 S .S P.PS-ED-- NPV----.LP.

C. BW 96BW504 S . STP. PS- ES- - NLI - E- - . LP.

C. BW96BW. 104 s . S-P. PS-KD- - NPV----. LP.

C. BW96BW210 s .S-P.PS-ED--DLVP---. L-.

C. BW 96BWL5B03 ..-G--.SP.PRED--NLI----.LP.

C. BW96BW6B01 s .S-P.PS-ED--NPI ----.LP.

C. BW 96BWL.7A09 s . S-P. PSNGD- - NP - ---. LP.

C. DJ259A s .S-P.PS-ED--TPI ----. LP.

C. DJ. DI373A S .S P.SS-ED--NLI----.L-.

C. ET. ETH2220 S .--P.-S-KD--NLI----.L-.

C. 21068 S .S P.-SED-NPl----.LP.

8 301904 L .--P.-S-ED--NLI----.LP.

C.

C.

| 941 N11246

v9€

1V1T-AIH



B. FR HXB2
CONSENSUS D
CD. 84ZR085
CD. ELI

CD. NDK

CD. 2276

SN. SE365A2
UG 94UG1141
UG UG274A2
BR. BZ126A
BR. BZ163A

mmooooooo

E. VI 991

o]y}
m
<
©
©
N

CRFO1_AE. TH 93TH25
CRFOI_AE. TH. CM240
CRFO1_AE. TH. TH022
CRFO1_AE. TH. TH047
CRF02_AG FR DJ263
CRF02_AG FR DJ264
CRF02_AG NG | BNG
CRF03_AB. RU. KAL15
CRF04_cpx. CY. 94CY0
CRF04_cpx. GR 97PVC
CRF04_cpx. GR 97PVM

CPZ. CD. CPZANT
CPZ. GA. CPZGAB
CPZ. US. CPZUS

MEPVD. .

e
-D--.

-D--...
-D---.
-D---.

S -EVP--H----- QP-N----R-Y--Y---VR G o .
CcEMP--H---K-QP-N----R-Y--Y--=TK-G---H---. . --RP.
----- N T c
DU VIS N T---SKe-omn-- Woe-L--LKG---H---..-KH-
U VI NI T---SKe-omnn- Woe-L--LKGo-mnnmn- - KH- -
DU NI NI T---SKe-omnn- Wo-L--LKG---H---. . -KH -
N T T---SKe-nmn-- Wo-L--LK-G---H---..-KH-
B VT T---SKe---l--Wo--L--LNG-nnmmn-- S --R-
B VT T---S---- I--W--L--LN-G--v-nx-- L -XR-
S VI T---SKe---M-#t--L--LNG oo mm - S - R-
-------------------------- [
Y S VI T-D NK- F--- - - W LK-G ---=--- - KH -
----- T---NK-Fro---Wo-A-LK-G--------. . -KHQ
Y VY VI g R A RG---mnn-- - K-
AETP--L--PAT-A-P-Ne----C-Y--PL--TK- G - === = - - RRA- - N- -
---------- RV-N--=- A Yoo | Yoo TKGrommm oo -
TN Qs [\ (VARNS /30 S

. N-
C-EVP--H

i ntranol ecul ar

AN Y- - -

di sul fi de bondin

-| rev cds ->

M - LK-G

N-
“ND-N----- T-P--Ko---Ro----- W-T--G
“ND-N----- T-P--Ke---Re-nn-- W-T--G
~SD-N----- T-P--Ke-o-Recnn-- W-T--G
“ND-No----- T-P--R---W----YW-T--G
“ND-N----- P-P-NK----Re-- - - YW - A -
“ND-NQ----T-Pr-Keomommemnn YC-A--G
~KID--N----- - N PL- - MK- G
“NDe-eone- E-P-NK- == oo o L--TR G

cKemmmm s P-N-----SVAAL. ----LN-G

ANr N NK- - - Womnn- LN G
cKeeeNeoon-- T-P-NK---- Ve - Woeom s LN G

Y N N P- NK- F-- V- - W- - - - LN-G
“NQ--No----- S VI Yoo L--LK-G--Y-n---
“NQ--N--N---P-N----QS---L--LK- G

|-
PRLEP\/\V[\(I-HPG’SQDKTAC"I'\I DCYCKKCCFHCQ/CFI TKgLGI SY K RRQ?R

exon exon
H. QNSQTHQASLSKQP TS. QPR @D,

bR

CTTA

(9g-a--dpi B---

-G KD- - NPVP- - - .
- S-KG- - DPVP- - - .
- KSL-D-- TLI P-- - .

R-D- - NPVP- - - |
DN--D-V--P--- |
-G KG-NLIP---.

.S

S-.
S-.

'LF.-TQ RK
) Lo -TORK
- YA- KN- KDPI P- - - | .
" Y--EN--DP-R---.
- S-KS-- DLI PE-- .
. ASHPD- KDPVP- - S.
. ASYPDNKDPVPE- S.
- D-KD--N-1P---.
. - SRKD- - YPI PE- - .
- S-KD--NPI P-- - .
- S KD- - YPI PE- - .
- -S-KD--TPIR--- .
SR-D- - NPVP- - - .
gR DR- NPV- - - - .

PT. | TK. RK. OERCE- OEEE- - KKAGPGGYPRRKGSCHCCTRTSEQS
L-. HTG RK QKRCE- CE- - - - K——GPSCQDCHQDSCNSCTRI SGB
S S

LP. TS-.
LP.II—GN

LP.I1-.RN

SP.II-.-1.
P-.11-.-N
LP. TT-. --
LP.TT-.-N.
LP. TT-. —N

Q Hs.
ES. ENN-DPV- - . S, LP.KTS. Rl .
-TT--RT-P. AG KNN-D- | P-- -
- GR-- RTTA KS- ADN-DP-R- - - .

L--S.-N
F- -QL.-N.

PTGPKE$ KKKVEREI'ETDPFD$

SK——VH—-—W

Q
----ES$-E-SKA-P-R---
<---E-S-E--SKA-P-R---

QD --S---- SK-K-- Q - -
Q- Q KQ EAL- SK-- A- -G -

KA---- $- W

--D--S-E-ASKA----C -
--D---S -E-ASKA- - - QC- -
--D---S - E- ASKA- - - QC- -
--D--S - SKA- - - - §- -
. <-D--S-E-ASK---- QG -
------ S RE-- SK-K---C- -
--D--S-E-SK-K--C-

=
f
%)
9
)
_'
m
<5
7z
»

Q-Q-Q-A-KQTS (R -

HIV-1/SIVcpz

Amino Acids

1V1T-AIH

GoE



